"), antagene Bilan Génétique

Santé & Reproduction

Animal : Jayah's Uber

N° d'identification : 250 269 610 546 351 Propriétaire : Herve LEPAIRE
Race: Maine Coon N° de prélevement: ~ E00897334 (prélevé le 16/02/2024)
Sexe : Male Code résultat : A00065200
Date de naissance : 06/04/2023 Préleveur : Salome PETERS (Vétérinaire - N° d'ordre : 30857)
Pedigree : Prélevement authentifié
Résultat établi le : 06/03/2024 Document établile:  06/03/2024
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GENE Mode . E =
MALADIES Mutation d'expression RESULTAT 5 E
Cardiomyopathie Hypertrophique (HCM-A) MYG?(?(E\E“P) Autosomique dominant Homozygote normal 9
Déficience en Pyruvate Kinase (PKDef) 5653&50 o Autosomique récessif Homozygote normal VIRV
Sensibilité Médicamenteuse MDR1 CAE,QEJN qere Autosomigue récessif Homozygote normal Q9

Atrophie Musculaire Spinale (SMA) HO)S del exons 46 Autosomique récessif Homozygote normal 9
Cystinurie CS‘;S:TZAAg Autosomique récessif Homozygote normal VIRV
Groupe Sanguin g}gﬁﬂc oy, | utosomique récessif Sérotype A, non porteur b (A/A)
€.1322delT; c.364C>T
; i MTM1 Récessif lié¢ aI'X
Myopathie Myotubulaire o4550eT Monozygote normal Q Q
Polykystose Rénale (PKD) 51}§£310>A Autosomique dominant Homozygote normal 9

Groupe sanguin - Les analyses génétiques reposent sur la détection de 4 mutations au sein du géne CMAH (Kehl 2018) et permettent de distinguer
les 3 groupes sanguins du chat : A, B et AB. Une incompatibilité de groupe sanguin entre la mére et les chatons peut provoquer un
empoisonnement des chatons (érythrolyse néonatale). Ce phénoméne se produit lors de l'allaitement si la femelle est de groupe B (homozygote
pour l'alléle b) et les chatons de groupe A ou AB : des anticorps anti-A contenus dans le colostrum de la mére passent dans la circulation sanguine
des chatons provoquant I'érythrolyse néonatale.

EXPLICATIONS EXPRESSION TRANSMISSION
Homozygote normal : I'animal posséde 2 copies normales Q L'animal ne développera pas la maladie associée a la L'animal ne transmet pas la mutation testée.
du géne. mutation testée.
Hétérozygote : I'animal possede une copie normale et une L j i L L i R
copie défectueuse du gene. L'animal développera la maladie sans pouvoir prédire L'animal transmettra la mutation testée a tout ou
o I'age d'apparition ni la gravité des symptomes. partie de sa descendance. La reproduction est a éviter

Homozygote muté : I'animal posséde 2 copies oua a_d’apter selon la maladie et la fréquence
défectueuses du géne. associée.
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06/03/2024

Les résultats des caractéres morphologiques ne permettent pas de déterminer précisement I'apparence de I'animal, mais vous informent sur leur transmission a la

descendance.

CARACTERES MORPHOLOGIQUES e o ession RESULTAT
Locus A - Agouti Porteur robe unie (A/a)
a CA.EQD'IBdeICA Autosomigue récessif A/a
Locus B - Marron Noir (B/B)
b 11\25?51(;4 Autosomique récessif B/B
b' CTZ\QEQCPJ Autosomique récessif B/B
Locus C - Colour Non porteur (C/C)
s mfm Autosomique récessif c/C
ch ::r7Y153T Autosomique récessif c/c
c ::I_-QY75RdeIC Autosomique récessif c/c
c? Dg(lﬁm Autosomique récessif c/C
Locus D - Dilution Mg—(}:'{' Autosomique récessif Non porteur Dilution (D/D)
Locus Ta - Tabby Porteur blotched (Ta"/Ta")
Tabt l_;/slezl;LA Autosomique récessif Ta"/Ta®
Tab2 i_}éI;QCI:IA Autosomique récessif Ta"/Ta"
Tab 1_>)/SIZRGNA Autosomique récessif Ta"/Ta"
Locus Ti- Ticked Non exprimé (ti/ti)
Tit ngéﬁ Autosomique dominant ti/ti
Tick Pslg(f Autosomique dominant ti/ti
Longueur du Pelage Homozygote poil long
M1 CFESI;SSGT Autosomique récessif PC/PC
M2 <|::4G01!;:CST Autosomique récessif PC/PC
M3 ESZET Autosomique récessif pl/pl
M4 ESSFASC Autosomique récessif PC/PC
M5 FGF5 Autosomique récessif PC/PC

¢.577G>A
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Les résultats des caractéres morphologiques ne permettent pas de déterminer précisement I'apparence de I'animal, mais vous informent sur leur transmission a la
descendance.

s GENE Mode .
CARACTERES MORPHOLOGIQUES GENE e ssion RESULTAT
Polydactylie Non porteur de polydactylie
LMBR1 Autosomique dominant a
Hw c.479A>G pénétrance incompléte Wr/wt
LMBR1 Al ique domi
UK1 i utosomique dominant Wt/Wt
UK?2 LMBR1 Autosomique dominant Wt/Wt

C.A8TA>T
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GENE Mode . a =
MALADIES Mutation d'expression RESULTAT 5 E
Déficience en Facteur Xl "::_11516(;* Autosomigue récessif Homozygote normal Q9
EXPLICATIONS EXPRESSION TRANSMISSION

Homozygote normal : I'animal posséde 2 copies normales
du géne.

Hétérozygote : I'animal possede une copie normale et une
copie défectueuse du gene.

Homozygote muté : I'animal posséde 2 copies
défectueuses du géne.

L'animal ne développera pas la maladie associée a la
mutation testée.

L'animal ne transmet pas la mutation testée.

L'animal développera la maladie sans pouvoir prédire
I'age d'apparition ni la gravité des symptomes.

L'animal transmettra la mutation testée a tout ou
partie de sa descendance. La reproduction est a éviter
ou a adapter selon la maladie et la fréquence
associée.
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